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Aplicaciones de la Ingeniería Genética 
 
1.- Utilizamos ENSEMBL para seleccionar las coordenadas del gen de interés. Para ello, ingresamos 
en la página web www.ensembl.org/, seleccionamos la especie y buscamos el gen. Esto se puede 
hacer buscando por palabras clave o por número de acceso.  
 
2.- Diseño manual de ARNs guía.  
 
 

(Fuente: Clontech) 
 
3.- Lo más frecuente y práctico es utilizar algún software online para el diseño de ARNs guía (sgRNA). 
Uno de ellos es Chop Chop, de la Universidad de Harvard (https://chopchop.rc.fas.harvard.edu/). 
Utilizaremos las coordenadas anteriormente obtenidas para indicarle al programa la región en la 
que queremos diseñar el ARN guía. El resultado aparecerá en formato de tabla. Además de la 
secuencia del ARN guía, nos puede resultar de interés consultar el número de off-targets.  
 
 
Name Graphical user interface Available species Input Output Ranked list 
CRISPR Design Tool  

Citation > 
Yes 15 DNA sequence 

Candidate guide sequences and off-target 
loci 

Yes 

CHOPCHOP  

Citation > 
Yes 23 

DNA sequence, gene name, 
genomic location 

Candidate guide sequences and off-target 
loci 

No 

CasFinder  

Citation > 
No (Perl script) User input DNA sequence 

Candidate guide sequences and off-target 
loci 

Yes 

Cas-OFFFinder  

Citation > 
Yes 11 Guide sequence Off-target loci for guide sequences No 

FlyCRISPR  

Citation > 
Yes 18 DNA sequence 

Candidate guide sequences and off-target 
loci 

No 

E-CRISP  
Yes 31 DNA sequence or gene name 

Candidate guide sequences and off-target 
loci 

Yes 

http://www.ensembl.org/
https://chopchop.rc.fas.harvard.edu/
http://crispr.mit.edu/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/23873081
https://chopchop.rc.fas.harvard.edu/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=24861617
http://arep.med.harvard.edu/CasFinder/
http://www.biorxiv.org/content/biorxiv/early/2014/05/12/005074.full.pdf
http://www.rgenome.net/cas-offinder/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=24463181
http://tools.flycrispr.molbio.wisc.edu/targetFinder/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC3982687/
http://www.e-crisp.org/E-CRISP/designcrispr.html


Citation > 

Guide RNA Sequence Design 
Platform  

Citation > 
Yes 10 DNA sequence 

Candidate guide sequences and off-target 
loci 

No 

CasOT  

Citation > 
No (Perl script) User input Guide sequence 

Off-target loci and additional guide 
sequences 

No 

CRISPR-ERA  

Citation > 
Yes 9 

DNA sequence, gene name, or TSS 
location 

Candidate guide sequences and distances 
to TSS 

Yes 

Benchling Yes 5 DNA sequence or gene name 
Candidate guide sequences and off-target 
loci 

Yes 

 
Algunos programas para el diseño de ARNs guía (Fuente: Clontech) 

 

 
 

Salida del programa Chop Chop 
 
4.- Como norma general se recomienda sintetizar 4 o 5 ARNs guía. Se ha observado distinta actividad 
de estas moléculas. Hay estudios que sugieren que una G en la posición 1 y una A o una T en la 
posición 17 aumentan la probabilidad de éxito del ARN guía.  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

(Fuente: Clontech) 
 
 
5.- Síntesis de ARNs guía.  
6.- Estimación de la eficiencia de los ARNs guía.  

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=24481216
http://cas9.cbi.pku.edu.cn/
http://cas9.cbi.pku.edu.cn/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=24199189
http://eendb.zfgenetics.org/casot/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=24389662
http://crispr-era.stanford.edu/index.jsp
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=26209430
https://benchling.com/

